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1. Faststallande

Kursplanen ar faststalld av radet for utbildning pé forskarnivé 2017-03-07.
Kursplanen galler fran och med hostterminen 2017.

Ansvarig institution: Core facilities

2. Inplacering
Kursen ingar som en valbar kurs i utbildningen pa forskarniva vid Sahlgrenska akademin.

3. Férkunskapskrav
Antagen till utbildning pa forskarniva.
Bakgrund inom genetik, cellbiologi, biomedicin, biokemi, bioinformatik, statistik eller liknande.

4. Innehall

Det héar &r en praktisk kurs som tar upp grundlaggande analys av microarray-data med hjalp av R, ett sprak och en
programvara for statistiks analys och visualisering. Kursen bestar av forelasningar och évningstillfallen.

Féljande &mnen behandlas:

. Introduktion till R

. Introduktion till statistiska begrepp

. Analys av expressionsdata

. Analys av metyleringsdata

. Genome Wide Association Studies (GWAS)

. Comparative Genomic Hybridization analyses (CGH)
5. Mal

Efter avslutad kurs forvantas studenten kunna:

Kunskap och forstaelse

. Identifiera olika tillampningar fran microarray-tekniken

. Beskriva grundldggande statistiska koncept sasom statistiska test, enkla regressioner etc
. Sammanfatta statistiska resultat fran microarray-data.

. Ké&nna till de vanligaste R-kommandona som anvénds vid analys av microarray-data.

. Definiera tillampbara arbetsfloden for att analysera microarray-data



Fardighet och férmaga

. Navigera i anvandargranssnittet for R

. Hantera grundlaggande kommandon i R for datahantering, statistiska test, rita grafer och diagram etc.

. Skriva R-kod i script som kan anvéndas for att analysera microarray-data

. Anvanda hjélpsidor for att forstd kommandon och I6sa problem

. Anvanda webbaserade hjalpmedel sassom CRAN och Biocunductor for att installera lampliga analyspaket.

Varderingsformaga och forhallningssétt

. Forsta de introducerade analysmetoderna for microarray-data

. Planera och utvardera arbetsfléden for att analysera, visualisera och tolka microarray-data.
. Oversatta egna microarray-relaterade forskningsfragor till Iampliga R-kommandon

. Valja passande metoder till sin egen data.

6. Kurslitteratur
Stenciler kommer att delas ut vid kurstillfallena.

7. Former for bedémning

Beddémning kommer att ske av genomforda obligatoriska datorévningar. Ovningarna dr skapade for att testa
forstaelsen for de olika momenten. Aktivt deltagande vid forelasningar och labbar samt minst 80 % narvaro ar
ocksa obligatoriskt for godkant betyg.

Doktorand &ger ratt till byte av examinator efter att ha underkénts tva ganger pa samma examination, om det ar
praktiskt mojligt. En sadan begéaran stalls till institutionen och skall vara skriftlig.

8. Betyg
Betygskalan omfattar betygsgraderna Underkand (U), Godkénd (G).

9. Kursvardering

Kursutvardering gors i GUL, dar studenten ombeds fylla i ett frageformulér och beskriva sina asikter kring de olika
kursmomenten. Resultaten kommer sammanstallas och redovisas for de studenter som deltagit i kursen samt
anvandas for att forbattra kursen for kommande ar.

10. Ovrigt

Kursen kommer att ges pa engelska.
Studenten forvantas lasa och kanna universitetets policy for plagiering http://www.ub.gu.se/skriva/plagiering.
Plagiering tolereras inte och missténkta fall av plagiering rapporteras till universitets disciplinndmnd.

Tillgang till dator med administratorsrattigheter samt tillgang till internet ar nodvandigt da all kommunikation
gallande kursen och all utdelning av dokument sa som forelasningar, 6vningar och litteratur kommer att ske via
universitetets larplattform (GUL).





